>At2g31910-CHX21-Genomic

ATGGCCGATCCCGCAGCTGAATCTATTGATGCAAGTTCGTCGCGGTTTGGGAGAGTCGTATGTTATAACCAAACGGCAATGCATGGAAGCAACACCATTTCAGCCGCAGCTCCTTTCTTTATGACGCAACTGTCTGTCGCTAATCTTACCTACCGCATACTCTACTATTTTCTTAAGCCTCTATGTCTTCCTCCTTTCGTCGCTCAAATACTTGTGAGTAGTCAATCTTGAAAACATATTTAACTAACCATTATCAATCTTTAAACTGTTTTTTTTCATTACTTATTACCCACAACTATTGCAAACCTATGTTTCCTTTTTTTTCTTTGTTAGCTATGTCCTAAAGAGTCTTCATCTTCAAATTCTTGATTAAATTTTTGCTAACAATTAACTTCATTGTTCTAACGAAAGTTCAGCTTTTTGCTTCTTTTTTTTTTCGAAAACGGTGATTTTAAGATAAAACCAAAATGATAAAAAATTTAAGATTTGTCCACTTGCAACATACGATTTATATTATTGGATCTTTTTCAAATTAATCTCGTACATAATTTATAATATGATCCTATAATAATTGTAATGATTATTTTGTTTACAGTGCGGATTACTGTTCAGCCCGACTGTGCTCGGCAATAACGAAGTGGTCCTTAAACTTATATTCCCTTATAAATATACAATGCTTCTTGAGACATTCGCAAACTTAGCTCTCGTTTACAACGTTTTCCTCCTCGGTCTCGGCTTGGACTTGAGGATGATAAAGATCAAAGACATCAAACCAGTGATCATAGCCATTGTTGGCCTCCTTGCGGCTTTACTTGCCGGTGCTGGCTTATACTACCTTCCCAGTAACGGAGAGGCCGACAAAATCCTAGCAGGTTGTATGTACTGGTCGATCGCATTTGGCTGTACAAATTTCCCTGATCTTGCTAGGATTCTTGCGGATCTCAAGCTCTTGCGTACGGATATGGGACATACTGCAATGTGTGCAGCCGTTGTTACTGATTTGTGCACTTGGATTCTCTTCATTTTTGGAATGGCGATTTTTTCCAAATCTGGTAACTAAATATGGTTGTTCCCTTGTGTTATTTTTCCTCACACACGCATAGTTACTGAATTATAGTACTAACGAAAACCATATTTAATTTGTTAGGTGTACGCAACGAAATGTTGCCATACTCATTAGCATCAACCATAGCTTTTGTCCTTCTCTGCTACTTTGTGATCCAACCTGGAGTGGCTTGGATCTTCAACAACACCGTCGAAGGAGGTCAAGTGGGAGACACTCACGTATGGTACACTCTCGCTGGAGTCATTATTTGCAGCTTAATCACCGAAGTATGTGGGGTTCACTCAATTACCGGAGCATTCTTGTTCGGTCTATCGATCCCTCATGACCACATCATTCGAAAAATGATCGAAGAGAAGCTCCACGATTTCCTCTCGGGAATGCTAATGCCTCTTTTCTACATCATCTGCGGTTTAAGAGCTGATATTGGTTACATGAACAGGACCGTGAGCGTTGGAATGATGGCGGTTGTGACTTCTGCGTCGGTTATGGTGAAGATTTTGTCAACGATGTTTTGCTCCATTTTCTTGCGTATACCTTTGCGTGATGGTTTAGCCATTGGTGCACTTATGAATACCAAGGGAACAATGGCACTAGTCATTCTCAATGCTGGACGAGACACCAAGGCATTGGACGTTATTATGTACACTCATCTGACGTTGGCGTTTCTAGTGATGTCAATGGTGGTGCAGCCACTATTAGCCATTGCTTACAAACCAAAGAAGAAGTTGATTTTCTATAAAAACCGAACCATTCAAAAACACAAAGGAGAGTCAGAGCTTTGTGTATTGACATGCGTCCATGTCCTCCCTAACGTCTCTGGCATAACCAATCTATTACAACTCTCTAACCCGACCAAGAAATCTCCTCTTAACGTTTTTGCTATCCACCTAGTCGAGCTAACGGGTCGCACCACGGCTTCGTTGCTCATTATGAACGATGAGGCCAAACCGAAAGCTAACTTTGCTGACCGAGTTAGAGCGGAATCTGACCAGATCGCTGAGATGTTCACAGCTCTCGAAGTGAACAACGACGGGGTAATGGTTCAGACCATTACCGCGGTTTCACCTTACGCAACGATGGACGAAGATATTTGTTTGTTGGCCGAGGATAAACAAGCCTGCTTCATTTTATTGCCTTACCACAAGAATATGACGTCAGACGGTCGGTTAAATGAAGGTAACGCAGTGCACGCTGAAATCAACCAAAACGTTATGAGCCACGCGCCTTGTTCGGTTGGGATTTTGGTTGACCGTGGCATGACGACTGTCCGGTTTGAATCTTTTATGTTCCAAGGCGAAACCACAAAGAAAGAAATCGCCATGCTATTCCTAGGAGGTCGAGACGACAGAGAGGCTTTGGCTTACGCTTGGAGGATGGTGGGACAAGAAATGGTTCAACTCACGGTCGTTAGATTCGTCCCAAGCCAGGAAGCTTTAGTCTCAGCCGGGGAAGCCGCGGACGAGTACGAGAAGGATAAACATGTCGATGAAGAGTCCATCTACGAGTTTAACTTCAAGACTATGAATGATCCATCAGTGACTTATGTAGAGAAAGTGGTTAAGAATGGCCAAGAAACGATCACAGCGATTTTAGAACTGGAAGATAACAATTCTTACGATCTTTACATTGTGGGAAGAGGATATCAAGTAGAAACACCTGTGACCTCAGGGTTGACAGATTGGAATAGTACTCCGGATTTAGGGATTATAGGCGATACATTAATTTCATCAAACTTCACAATGCAAGCTTCGGTTCTTGTGGTCCAACAATACTCTTCTGCTAACAGACAAACCGCAGAAAACAACAATCAAGAACCTGTCCAAGGTAAAGCCAAGACCGATCATGAGGCTACGCCTTTTATGGAAGACGAGGATGATGAAGTAGAACATCAGTACAGTATGCGCAGATGA

>At2g31910-CHX21-CDS

ATGCTTCTTGAGACATTCGCAAACTTAGCTCTCGTTTACAACGTTTTCCTCCTCGGTCTCGGCTTGGACTTGAGGATGATAAAGATCAAAGACATCAAACCAGTGATCATAGCCATTGTTGGCCTCCTTGCGGCTTTACTTGCCGGTGCTGGCTTATACTACCTTCCCAGTAACGGAGAGGCCGACAAAATCCTAGCAGGTTGTATGTACTGGTCGATCGCATTTGGCTGTACAAATTTCCCTGATCTTGCTAGGATTCTTGCGGATCTCAAGCTCTTGCGTACGGATATGGGACATACTGCAATGTGTGCAGCCGTTGTTACTGATTTGTGCACTTGGATTCTCTTCATTTTTGGAATGGCGATTTTTTCCAAATCTGGTGTACGCAACGAAATGTTGCCATACTCATTAGCATCAACCATAGCTTTTGTCCTTCTCTGCTACTTTGTGATCCAACCTGGAGTGGCTTGGATCTTCAACAACACCGTCGAAGGAGGTCAAGTGGGAGACACTCACGTATGGTACACTCTCGCTGGAGTCATTATTTGCAGCTTAATCACCGAAGTATGTGGGGTTCACTCAATTACCGGAGCATTCTTGTTCGGTCTATCGATCCCTCATGACCACATCATTCGAAAAATGATCGAAGAGAAGCTCCACGATTTCCTCTCGGGAATGCTAATGCCTCTTTTCTACATCATCTGCGGTTTAAGAGCTGATATTGGTTACATGAACAGGACCGTGAGCGTTGGAATGATGGCGGTTGTGACTTCTGCGTCGGTTATGGTGAAGATTTTGTCAACGATGTTTTGCTCCATTTTCTTGCGTATACCTTTGCGTGATGGTTTAGCCATTGGTGCACTTATGAATACCAAGGGAACAATGGCACTAGTCATTCTCAATGCTGGACGAGACACCAAGGCATTGGACGTTATTATGTACACTCATCTGACGTTGGCGTTTCTAGTGATGTCAATGGTGGTGCAGCCACTATTAGCCATTGCTTACAAACCAAAGAAGAAGTTGATTTTCTATAAAAACCGAACCATTCAAAAACACAAAGGAGAGTCAGAGCTTTGTGTATTGACATGCGTCCATGTCCTCCCTAACGTCTCTGGCATAACCAATCTATTACAACTCTCTAACCCGACCAAGAAATCTCCTCTTAACGTTTTTGCTATCCACCTAGTCGAGCTAACGGGTCGCACCACGGCTTCGTTGCTCATTATGAACGATGAGGCCAAACCGAAAGCTAACTTTGCTGACCGAGTTAGAGCGGAATCTGACCAGATCGCTGAGATGTTCACAGCTCTCGAAGTGAACAACGACGGGGTAATGGTTCAGACCATTACCGCGGTTTCACCTTACGCAACGATGGACGAAGATATTTGTTTGTTGGCCGAGGATAAACAAGCCTGCTTCATTTTATTGCCTTACCACAAGAATATGACGTCAGACGGTCGGTTAAATGAAGGTAACGCAGTGCACGCTGAAATCAACCAAAACGTTATGAGCCACGCGCCTTGTTCGGTTGGGATTTTGGTTGACCGTGGCATGACGACTGTCCGGTTTGAATCTTTTATGTTCCAAGGCGAAACCACAAAGAAAGAAATCGCCATGCTATTCCTAGGAGGTCGAGACGACAGAGAGGCTTTGGCTTACGCTTGGAGGATGGTGGGACAAGAAATGGTTCAACTCACGGTCGTTAGATTCGTCCCAAGCCAGGAAGCTTTAGTCTCAGCCGGGGAAGCCGCGGACGAGTACGAGAAGGATAAACATGTCGATGAAGAGTCCATCTACGAGTTTAACTTCAAGACTATGAATGATCCATCAGTGACTTATGTAGAGAAAGTGGTTAAGAATGGCCAAGAAACGATCACAGCGATTTTAGAACTGGAAGATAACAATTCTTACGATCTTTACATTGTGGGAAGAGGATATCAAGTAGAAACACCTGTGACCTCAGGGTTGACAGATTGGAATAGTACTCCGGATTTAGGGATTATAGGCGATACATTAATTTCATCAAACTTCACAATGCAAGCTTCGGTTCTTGTGGTCCAACAATACTCTTCTGCTAACAGACAAACCGCAGAAAACAACAATCAAGAACCTGTCCAAGGTAAAGCCAAGACCGATCATGAGGCTACGCCTTTTATGGAAGACGAGGATGATGAAGTAGAACATCAGTACAGTATGCGCAGATGA

>At1g05580-CHX23 - CDS

ATGTCTTCCGGAGCCCCCCTTAATGTGACAAATCCTAACTATGATATTGAAGAATCGCGTTTTGGAAAGATTGTGTGTTATGACCAAAGTCTTCTCTTTGAGAAGAGAGAACAAAAGGGATGGGAGAGCGGAAGTACGCTAGCCTCTTCCCTTCCGTTCTTCATAACGCAACTCTTTGTCGCGAACCTTAGCTATCGTGTCCTCTACTATCTAACCCGACCCTTGTATCTTCCTCCTTTCGTAGCTCAGATCCTCTGTGGATTATTATTTAGCCCAAGTGTGCTCGGGAACACACGTTTCATAATCGCACATGTATTCCCCTACAGATTCACAATGGTTCTTGAGACATTCGCTAACTTAGCTCTCGTCTACAACATCTTCCTCCTTGGTCTAGGGATGGACCTGAGGATGGTGCGGATCACCGAGCTCAAACCGGTCATCATTGCTTTTACAGGGCTTCTTGTTGCTTTACCGGTTGGTGCCTTTCTTTACTATCTCCCGGGAAATGGCCATCCAGACAAGATCATCTCTGGTTGCGTCTTCTGGTCTGTCGCGCTAGCCTGTACCAACTTCCCTGACCTTGCAAGGATCCTTGCGGATCTTAAGCTGTTGCGGTCCGATATGGGTCGTACGGCTATGTGTGCAGCCATTGTCACTGATTTGTGCACATGGGTCCTCCTTGTTTTTGGGTTTGCTTCTTTTAGCAAATCAGGGACATGGAACAAAATGATGCCGTTCGTGATAATCACCACCGCAATCTTCGTCCTCCTCTGCATCTTTGTGATCCGTCCGGGAATTGCATGGATCTTCGCGAAGACCGTGAAGGCAGGTCACGTCGGAGACACTCACGTTTGGTTCATTTTAGGAGGTGTGGTCCTATGCGGCCTGATTACGGACGCATGCGGGGTCCACTCCATAACCGGGGCGTTCCTGTTCGGTCTCTCCATTCCGCACGACCACATCATACGTAACATGATCGAGGAGAAGCTCCATGACTTCCTTTCCGGGATCCTTATGCCTCTCTTCTACATCATTTGTGGGTTGCGAGCAGATATTGGTTTCATGCTCCAGTTTACTGACAAGTTCATGATGGTTGTAGTCATCTGCTCTTCCTTCTTAGTAAAGATCGTGACTACCGTAATCACCTCTTTATTTATGCATATACCTATGCGTGACGCATTCGCTATAGGAGCCCTTATGAACACCAAGGGAACTTTATCGCTCGTCGTTCTTAATGCTGGTCGCGATACTAAGGCGCTGGATAGTCCGATGTATACTCATATGACGATCGCGCTTCTAGTGATGTCACTAGTCGTCGAGCCTCTTCTCGCGTTTGCATACAAGCCCAAGAAAAAACTTGCTCATTACAAGCACCGTACGGTTCAAAAGATCAAAGGAGAAACAGAGTTGCGCGTCTTAGCTTGCGTCCATGTACTCCCCAATGTCTCTGGGATCACAAATCTCTTACAAGTCTCAAACGCAACCAAACAATCACCTCTCAGCGTTTTCGCCATTCACCTCGTGGAGCTCACCGGTCGAACCACGGCCTCTCTGCTAATCATGAACGACGAATGCAAACCAAAAGCTAACTTCTCGGACAGAGTCAGAGCAGAGTCCGATCAAATCGCTGAGACCTTCGAAGCTATGGAAGTCAACAACGACGCAATGACGGTTCAGACCATCACCGCGGTCTCTCCTTACGCAACCATGCACGAAGACATCTGCGTGTTAGCCGAGGACAAGCGAGTTTGTTTCATCATATTGCCTTACCACAAACACTTGACACCGGACGGTCGGATGGGAGAAGGAAACTCTTCTCACGCAGAAATTAACCAAAACGTTTTGAGCCACGCCCCTTGCTCGGTCGGGATTTTGGTGGACCGTGGCATGGCCATGGTCCGGTCTGAGTCGTTCCGTGGTGAATCAATGAAAAGAGAAGTCGCCATGCTCTTCGTCGGTGGTCCAGACGACCGCGAGGCGTTATCATACGCTTGGCGAATGGTCGGACAACACGTGATTAAACTCACTGTGGTAAGATTCGTCCCAGGACGCGAAGCTCTAATCTCATCCGGGAAAGTTGCAGCGGAGTACGAGAGGGAGAAACAAGTCGACGATGAATGCATCTACGAATTTAATTTCAAGACAATGAATGATTCTTCCGTTAAATATATAGAGAAAGTGGTCAACGATGGTCAAGACACGATAGCTACGATCAGAGAAATGGAAGACAACAATTCTTATGATCTTTACGTTGTGGGAAGAGGATATAACTCAGATTCTCCGGTGACTGCCGGTTTAAACGATTGGAGCAGTAGTCCTGAGCTAGGCACAATAGGGGACACATTAGCTTCGTCGAATTTCACAATGCATGCTTCGGTATTAGTCATTCAACAATACTCTGCCACTAAAAGACAAGCTGCAGTCACAGCAGCCGCCGCAACAACCGTTATGGGAGCGGTCGCCGGTGTTACAGGTAACAATCTAGAATCCGCTGGTGGTGATGCTAAGATGACTCGTGATGCTCATGAGCCATTTATGAAGTCTATGTATGAAGACGAAGATGAAGATGATGAAGAGGATCATCAATATGGAATTCATAGGTAA

>At1g06970-CHX14 - CDS

ATGTCAAAGCTAGACCTGGAGGAGGTGAACTCGATGCAGAGAGGCAAAGTTCATGGGCCATTCTTGGTGGAAAACATGGTGTGCCAGAAAAACCACATGTTGACCTCAAAGGGTGTTTTCTTGGGCAGTGACCCTCTCAAATACGCAATGCCACTTATGTTGCTGCAAATGTCCGTCATCATCATCACCTCAAGGCTTCTCTACCGCCTCCTCAAGCCCTTGAAGCAAGGCATGATCTCTGCCCAAGTCTTGGCTGGGATCATCCTAGGACCGTCTCTCTTTGGCCAAAGCAGCGCATATATGCAGATGTTCCTCCCCATAAGCGGCAAAATCACTTTACAAACGCTCTCAAACCTCGGGTTCTTCATCCATCTCTTCTTACTTGGACTAAGAATCGACGCTAGCATCATTCGTAAAGCTGGTTCCAAAGCCATACTCATTGGCACAGCTTCCTACGCCTTGCCATTCTCCCTCGGTAACCTCACTGTCCTCTTTTTGAAAAACACTTACAACCTCCCGCCAGACGTTGTCCACTGCATAAGCACAGTGATCTCCCTCAATGCAATGACCTCATTCCCGGTCACCACAACCGTCTTAGCTGAGCTTAACATCCTTAACTCTGATCTTGGACGGTTAGCCACAAACTGCTCCATTGTCTGTGAGGCCTTTAGCTGGATAGTTGCACTTGTTTTCAGAATGTTCTTGCGGGATGGGACACTAGCTAGCGTTTGGTCTTTCGTTTGGGTGACTGCTCTTATCCTCGTGATTTTCTTCGTCTGCAGACCGGCTATCATCTGGTTGACAGAGAGAAGAAGCATTTCGATCGATAAAGCAGGCGAGATCCCATTCTTCCCGATCATAATGGTCCTGCTGACGATAAGCTTGACCTCCGAAGTTCTCGGGGTCCATGCGGCGTTTGGAGCGTTCTGGCTCGGAGTATCACTCCCGGATGGACCTCCTTTAGGGACCGGGCTCACCACAAAGCTCGAAATGTTTGCAACGAGCCTTATGCTCCCTTGTTTCATCTCCATTAGTGGATTGCAGACCAATTTCTTCATTATCGGAGAAAGCCACGTGAAGATCATTGAGGCCGTTATACTCATCACCTACGGCTGCAAATTCCTAGGAACAGCAGCAGCTTCCGCTTATTGCAACATACAAATCGGAGACGCATTTTCTTTGGCCCTCTTGATGTGTTGCCAAGGAGTCATTGAGATTTACACATGTGTCATGTGGAAAGACGAAAAGGTTCTAAACACAGAATGCTTCAATCTCCTTATCATCACGCTCTTGCTCGTGACAGGTATTTCGCGGTTCCTCGTAGTTTGCCTCTATGACCCGTCTAAACGCTACAGAAGCAAGAGTAAGCGAACGATCCTCGATACGAGACAACGGAACCTTCAGTTCCGGCTCCTGCTCTGTGTCTACAACGTTGAAAATGTACCTTCCATGGTTAATCTTCTAGAAGCTTCTTACCCGAGTAGGTTCAGCCCGATCTCTGTCTTCACACTCCACCTTGTCGAGCTTAAAGGTCGAGCGCACGCCGTGCTCGTGCCGCATCATCAGATGAACAAACTCGATCCCAACACAGTTCAATCCACTCACATCGTCAACGGTTTCCAACGATTCGAACAGCAGAACCAAGGAACCCTAATGGCTCAGCATTTCACAGCTGCAGCTCCATTCTCCAGCATCAACGATGACATTTGCACTCTCGCCCTCGACAAGAAAGCGACGCTCATCGTCATCCCTTTCCACAAACAGTACGCGATAGACGGGACGGTAGACCACGTGAACCCATCAATCCGTAACATAAACCTTAACGTGCTAGAAAAGGCACCTTGTTCTGTCGGAATATTCATCGATCGAGGAGAAACAGAAGGCCGCCGCTCGGTCCTCATGAGCTACACATGGCGAAACGTCGCAGTGATCTTCATCGAAGGCCGAGATGACGCAGAAGCCCTAGCTTTCTCCATGAGAATCGCAGAGCACCCGGAAGTAAGCGTCACGATGATCCATTTCCGCCATAAGAGCTCCCTCCAGCAGAACCACGTAGTAGATGTGGAATCCGAATTAGCAGAGTCCTACCTTATAAACGATTTCAAGAATTTCGCAATGAGCAAACCGAAAATCAGTTACAGAGAAGAGATAGTGAGAGATGGCGTGGAAACCACGCAAGTGATTAGTTCACTAGGGGATTCATTCGATCTGGTGGTTGTGGGTCGTGACCATGACCTTGAGTCGTCGGTGTTATACGGACTTACAGACTGGAGCGAGTGCCCTGAGCTAGGTGTGATCGGAGACATGTTTGCGTCGTCGGATTTTCATTTCTCGGTGCTAGTGATTCATCAACAAGAAGGAGATTCTCTAGCGATGGATAATAGCTATAAATTGCCAGCTTCACCTCATAGGGTTGGGGATCCAAGAGTGCACCCTCGTTTCTCTGTTGAAGAAGGCTTTACTTCTGTTGATCTTCACAGCAACCGTTAA

>At2g30240-CHX13 - CDS

ATGGAGCTTTCGATGTTTGGCAGAGAAGATACCAACTCGTCGCAGTGGGGCGAAGTGCACGGTCCATTCATGCTGGAAGAGATTGTGTGCCAGGCACAAAACATGCTGACCTCAAGAGGCATTTTCATGAAAAGTAACCCTCTCAAATACGCATTGCCTCTTCTATTGCTACAAATGTCAGTCATCATCGTCACCTCTAGGCTTATCTTCCGCGTCCTTCAACCTTTAAAGCAAGGAATGATCTCTGCTCAAGTCTTGACTGGTGTTGTTTTAGGACCGTCTTTCTTAGGACATAATGTGATTTACATGAACATGTTTCTTCCCGCGGGAGGCAAGATCATAATACAAACGCTTTCAAACGTCGGTTTCGTCATCCATCTCTTCCTCCTCGGACTCAAAATCGATGGGAGTATTATCAGAAAAGCTGGTTCTAAAGCCATTCTTATTGGTACAGCCTCTTACGCCTTCCCGTTCTCTCTTGGGAACCTCACGATTATGTTCATTAGTAAAACTATGGGACTTCCCAGCGACGTGATTAGTTGTACAAGCAGCGCAATCTCCTTGAGCTCTATGACTTCATTCCCGGTTACAACCACGGTCTTAGCGGAACTTAACATCCTTAACTCCGAGCTAGGTCGTTTAGCCACCCACTGCTCAATGGTCTGCGAAGTTTGTAGCTGGTTTGTCGCTCTCGCTTTTAATCTCTACACACGTGACCGGACGATGACTAGTCTTTACGCGCTTTCCATGATCATAGGTCTCCTTCTGGTGATTTATTTCGTCTTTAGACCTATAATAGTATGGCTCACCCAGAGGAAAACCAAATCCATGGATAAGAAAGACGTTGTCCCGTTCTTTCCGGTACTCTTGCTTTTATCTATAGCTAGCCTTAGTGGAGAGGCCATGGGGGTCCATGCTGCGTTTGGAGCGTTTTGGTTAGGTGTTTCGCTCCCTGATGGTCCACCTTTAGGCACGGAACTTGCTGCAAAACTCGAGATGTTTGCTTCGAATTTGTTCCTCCCTTGTTTCATTGCCATTAGTGGGTTGCAAACTAATTTCTTTGAGATAACAGAGAGCCATGAGCACCATGTGGTAATGATTGAGATAATTCTCTTGATCACTTATGGATGCAAGTTCCTTGGAACAGCAGCTGCGTCTGCTTACTGCCAAACGCAGATTGGAGACGCGCTTTGTTTGGCCTTCTTGATGTGTTGCCAAGGTATCATTGAAGTCTACACTACTATCGTGTGGAAAGACGCTCAGGTTGTTGATACAGAATGCTTTAATCTGGTGATCATCACGATTTTGTTCGTAACTGGTATTTCCCGGTTCCTCGTGGTGTACCTCTACGACCCTTCAAAACGTTACAAAAGCAAAAGCAAACGAACAATCCTCAACACGAGACAACATAATCTTCAGCTACGTCTTCTCCTTGGTCTCTATAATGTTGAAAACGTTCCTTCCATGGTTAATCTTCTAGAAGCTACTTACCCGACACGGTTTAACCCGATCTCATTCTTTACGTTGCACCTCGTCGAGCTTAAAGGCCGAGCTCATGCACTCCTTACACCACACCATCAGATGAACAAACTTGACCCTAACACGGCCCAGTCCACACATATTGTCAACGCCTTTCAGCGTTTTGAGCAAAAGTACCAGGGAGCTCTCATGGCGCAACACTTTACCGCAGCCGCGCCTTACTCGAGTATAAACAACGACATATGCACGCTGGCCCTCGACAAGAAAGCGACGTTAATCGTGATTCCGTTCCACAAGCAGTACGCGATTGACGGGACGGTCGGACAAGTCAACGGGCCCATCCGGACCATAAACCTTAACGTGTTGGACGCGGCACCTTGTTCGGTGGCAATATTCATAGACCGAGGAGAGACCGAGGGACGTCGGTCCGTGTTGATGACCAATACGTGGCAGAACGTTGCGATGCTCTTCATCGGTGGCAAGGATGATGCGGAAGCGCTCGCGTTATGCATGAGGATGGCTGAAAAACCAGACCTTAACGTTACGATGATACATTTCCGTCACAAGAGCGCTCTTCAAGACGAAGATTACAGCGACATGTCTGAGTACAATCTCATCAGTGATTTCAAGAGCTATGCAGCGAACAAAGGGAAAATTCACTACGTAGAGGAGATAGTGAGAGATGGCGTGGAGACTACGCAAGTGATTAGCTCACTTGGAGATGCCTATGACATGGTGTTAGTGGGTCGAGACCATGACCTAGAGTCTTCGGTCTTGTACGGACTCACGGACTGGAGTGAGTGCCCTGAGTTAGGTGTGATCGGAGATATGTTGACGTCGCCGGATTTTCATTTCTCCGTACTTGTCGTTCATCAGCAGCAAGGAGACGACTTACTGGCCATGGACGATAGTTATAAATTGCCTAACGTCGAGCATCAGAAGATTGGTGATACTGGAATACAACAACGTTTCTCTGCTGAAGAAGGTTTCACTACCATTGATCTCGGTAAACGCTAG

>At1g08150-CHX5 - CDS

ATGGAGTCGCGTAACGAGGCATATGAGGGGGCATACAACGCAACCTTCTGGGGGGATTTCTCATATCATGGATATGGCTTTAGTGAAGACGGGTCCAAGTTCTGCGAACAAATACCGATTCTTGTGAACTCTTTTGGCGTGTGGGAGAAGCTAGATTTACCTATACGCGGGATGAAGATATGGGACTACAGTCTTCCCCATCTCGAGAGCGTAATCGTCCTAGTTCTCTGTTTATGGCAGTTTTTTTATTTATCCCTAAAGAAGATAGGCCTCCCTGTGCCAAAGATCACCTCCATGATGATTGCCGGGGCAGCTTTGAGCCAAACGAATCTTTTGCCGAATGACTGGACGATCCAGCACATTTTATTCCCGGATGATACTAGGCCAAAAGTGCCTGAGACGCTAGGTGGGTTCGCTTTTGTCTTTTATTGGTTCATCGAAGGTGTTAAAATGGATGTTGGGATGGTTAGGAAGACAGGTACGAAAGTGATTGTAACAGGAATTGCCACTGTTATTCTCCCCATTATCGCGGCCAACATGGTGTTTGGTAAGCTAAGAGAGACCGGGGGGAAATACTTGACAGGAATGGAGTACAGAACAATTTTATTCATGCAGAGCATCTCGGCATTCACGGGTATCTCAAGGCTATTAAGGGATCTCCGGATCAACCACTCAGAGTTCGGCAGGATCGTGATTTCGACCGCTATGGTGGCGGATGGAACGGGTTTTGGTGTTAATCTATTTGCCCTTGTGGCTTGGATGGACTGGAGGGTTTCTGCGCTGCAAGGCGTAGGAATTATCGGATATGTCATATTCATGGTTTGGGTTGTGAGACCGGCCATGTTTTGGGTGATCAAACGGACACCACAAGAGAGACCGGTGAAGGAATGCTTCATCTACATCATACTCATTTTAGCCTTCGGTGGTTACTACTTTTTGAAGGAAATTCACATGTTTCCGGCTGTTGGACCCTTCCTTTTGGGTTTGTGTGTGCCTCACGGTCCTCCTCTAGGGTCTCAACTGGTAGAAAAGTTTGAAAGCTTTAACACTGGAATCCTTTTGCCACTTTTCTTGTTCTTCTCAATGCTGCAAATCGATGGACCTTGGTTAGCTAACCAGATCGGTCAACTAAGGCATTTTGACGGTCAGTTGTATGAAGCCTTGACCATCATCATCGTTGTCTTTGTCGCCAAGATTATCTTCTCAATGATTCCTGCATTGCTAGCCAAAATGCCTCTGACCGACTCTTTCGTTATGGCACTCATCCTCAGCAACAAAGGAATTGTTGAGCTGTGTTATTTTCTGTATGGAGTTGAAAGCAATGTTCTTCATGTGAAGTCCTTCACGATTATGGCAACGATGATTTTAGTGAGCTCTACGATATCACCAGTGTTGATACATTACCTATATGATTCGTCAAAACGATTCATTAGTTTCCAGAAGCGGAATCTAATGAGCTTGAAGCTTGGATCAGAGCTGAAGTTTCTAGTGTGCATTCACAAAGCAGACCACATCTCAGGGATGATCAACCTTCTAGCACAGTCTTTTCCTCTACATGAATCCACAATAAGTTGCTACGTGATTCACCTCGTCGAGCTTGTGGGTTTAGACAATCCAGTCTTTATCTCCCACCAAATGCAAAAAGCCGAACCTGGAAACCGGTCTTATTCAAACAACGTCCTAATCGCTTTTGATAACTTCAAACATTACTGGAAATCGATATCGCTGGAATTGTTCACATGCATCTCAAACCCTAGGTACATGCATCAAGAGATTTACTCGCTCGCTCTCGACAAACAAGCTTCTTTTCTCATGCTCCCTTTCCACATTATATGGTCCCTTGACCAGACAACGGTGGTCTCAGACGATGTCATGCGTAGGAACGCTAACTTAAATGTCTTGAGACAAGCACCTTGCTCCGTGGGGATCTTTGTCCATCGTCAAAAGCTTTTATCTGCGCAAAAGAGCAGTCCGTCTTTTGAGGTCTGCGCAATTTTCGTGGGCGGGAAAGACGACAGAGAAGCCTTGGCATTGGGAAGGCAAATGATGAGGAATCCGAATGTGAACCTGACAGTGTTGAAGCTAATCCCAGCGAAAATGGATGGGATGACTACAGGGTGGGATCAGATGCTGGACTCGGCAGAGGTTAAGGAGGTTCTGAGGAACAATAACAATACTGTTGGACAACATAGTTTTGTGGAATACGTAGAGGAGACAGTTAACGACGGTTCCGACACATCAACACTCCTTCTCTCGATTGCTAATTCTTTTGATTTATTCGTGGTGGGGAGGAGCGCCGGAGTAGGGACCGACGTGGTGAGTGCATTGAGTGAGTGGACGGAGTTTGATGAGTTAGGTGTGATTGGAGATCTGTTGGTGTCTCAAGATTTTCCCCGTAGAGGGTCGGTGTTGGTGGTGCAACAACAACAGAATGTAGCTTGTAGATGA

>At2g28170-CHX7 - CDS

ATGACGGAACTTCAATACCAGGAAATCATATTATTGCAAAGTTTATCATCATTTGCTGGTGTGAATGGACTCTTGACAGATCTCAAGATCAACCATTCCGAGTTTGGACGAATGGTTCAGTCTTGTGCCGCGGTCACTGACTTAGTAATCTTTATAATGGTCTCCGGGACCGTTCTTTTAAAAGGACAAAAAGGTTTACCACATGGTATTGTTATCGTTTTGGTTATAGGCTTCTTGGTCTACATCGTATGGCCGGTCATGTTATGGATTATCAAGCAGACACCAGAAGGCAGGCTGGTTAAAGATGTCTACATTTACTTGGTTATGGCTACCGCATATTTTGTTTACATGTTTTGGCTTAATTTCTTTCAATTCTCAACATATGGCTGGTTTATTATCGGTTTGGCTACCCCGGCTGGGCCTCCACTCGGATCGGCTCTCATTCAAAGATTTGAATGTTTTAACGTTGGTGTTTTGTTGCCGCTCTTTGGATCTCTTAGCATGGAACAACTAGATATATCGTGGTTGATGCGAGAGATACTGAACCTTAAACACATGGAGGGCTTCGCTTATGAAGCTATTTCGGTTATCTTGATCGTCACCGTGGTTAAATTTGTCGTCACAGCAATAACTGCTTTTGCTGTGAGAATTCCATACCGAGACTCCATTGTTTTAGCCATGGTTTTGTCAAATAGAAGTATCTTTGAGCTCGGCTACCTCGGCTACATTGTCGAACTTAAAATGTTCGACAACAAGAGCTTCACGATCGCGGCTCTATCAGTACTTGTCAGCTCGCTATTGACACCGATCGCGATAGAATTCATGTACGAACCACAACATATCTTTAGTAGTTACCGAGATAGGAACATGTTAACCTTGAAACATGACTCTAAGCTGAAGACCCTTGTGTGTATTCACAAGCCTGACCACATAACATCCATGGTCAACTTTGTGGAACTTTTTAACCCAACACAAGAATCAAAATTAGAATGCAATGTTCTTCACCTTGTGGAGCTCATAGGTCAGGCCATTCCTACCTTCATTTCCCACAAGATGCAAAAGCCGAAGGTTGGAACACGCTCTTGCTCCCGCAATGTCATAACTGCATTCTTAAGCCTTCGTAGACATTTAACCAAAGAGGCAATTTCCATTGACATCTTTACATCTGCTAGCTTGGTAGAGCACATGCACGAGGACCTCTGTTGGCTTGCCCTTGACAAGAATGTAGCTCTCGTTGTACTTCCTTTTCACCGTTCTTGGTCTGTTGACCGCTCAACCATTGTCTCTGACGACAAGGCCATGCAGAATCTCAACCACAAAGTCTTGAAAAGAGCGTCTTGCTCTGTTGGAATCTTCGTCTACCGGAAACCTTTATGGGAATCTCAAATGCACGGCTCATGTTACAAGGTGTGTGCAATAGTTGTGGGAGGGAAAGACGATAAAGAAGCCTTAGCATTCACCAACCGTATGAGGAGAAACAAGCAGACAAGCGTAACCATCTTACACCTCATACCTCAACTTACTACCGAGGAAAGCGAAGACTCGGTGCAGAAGTTGGATTACGATGACATAAAAGAGATAATGAAGACTGAGGATTCAAATGAAAATGATTCATGGATATGTATAGAAAAAAGCGTCAAAGAAGGGGCTGAGACTTCAGTGATACTTAGATCAATAGCGTATGATTATGATTTGTTTATAGTTGGAAGAAGTAGCGGAATGAATAGCGCAGTTACAAAAGGATTAAATGAATGGACAGAGTTCGAGGAACTTGGAGCCCTCGGAGATGTTATAGCGTCAAAGGAGTTTCCTTCAAGGGCATCTGTCTTGGTCTTGCAACAGCAACAATATTAG

>At2g31900-myosin - CDS

ATGACTAAACTGGCTTACCTCCATGAGCCAGGGGTACTCCACAATCTCGATTGCCGTTTTGCATTAAACGAGATATATACTTACACCGGAAACATCTTGATTGCGGTGAATCCATTCCAAAGACTTCCGCATTTGTATAGTGTCCATATGATGGAGCAATATAAAGGAGCTGCGTTTGGAGAGCTAAGTCCGCATCTGTTTGCTGTTGCAGACACCAGTTACAGGGCGATGATTAATGAGGCAAGAAGCCAGTCCATTTTGGTTAGTGGAGAGAGCGGAGCTGGAAAAACAGAGACAACCAAAATGCTCATGAGATATCTTGCATTCATGGGAGGCAGATCAGATACCGAAGGGAGAAGCGTTGAACAACAAGTTTTAGAGTCTAATCCAGTGCTCGAAGCTTTTGGAAACGCCAAAACTGTGAAAAACAACAATTCAAGTCGGTTTGGAAAATTTGTTGAGATCCAATTTGACAAGCGTGGGAAAATATCTGGAGCTGCCATCCGCACTTATCTTCTTGAACGGTCTCGTGTTTGCCAAGTTTCAGACCCAGAGAGGAACTATCACTGCTTCTACATGCTCTGTGCAGCACCGCCTGAGGAAGCTAAGAAATTCAAGGTAGGAGATCCAAGGACGTTCCACTATCTAAACCAGACGAACTGCTACGAGGTTTCCAATGTAGATGATGCAAGAGAGTATTTAGAGACCAGAAATGCCATGGACATTGTGGGCATTGGACAAGAGGCACAGGATGCCATATTCCGAGTTGTAGCTGCGATCCTCCACCTTGGGAATGTCAATTTTATCAAAGGAGAAGAAGCAGATTCTTCAAAACTCAGGGATGATAAGTCAAGATATCATCTTCAAACAGCAGCAGAATTACTCATGTGCAATGAGAAGATGATGGAAGATTCACTCTGCAAGCGTGTTATTGTCACTCCGGATGGTAACATTACAAAGCCGCTTGATCCAGAATCGGCAGCCTCAAACCGTGATGCTTTAGCCAAGACAGTGTACTCCAGGCTGTTTGACTGGATTGTAGATAAGATCAACAGTTCAATAGGTCAAGACCCGGATGCTAAAAGCTTGATCGGAGTCCTCGACATTTATGGTTTTGAAAGCTTCAAGATCAACAGTTTTGAGCAGCTATGCATCAATCTCACAAATGAGAAGTTACAACAGCATTTCAATCAGCATGTATTCAAGATGGAGCAAGAGGAATACACGAGGGAGGAAATAAACTGGAGCTATGTTGAATTTGTTGATAACCAGGATGTCTTAGATCTTATTGAGAAGAAACCAGGAGGCATAATTGCCCTACTTGATGAAGCATGCATGTTTCCCAAGTCGACTCATGAGACGTTTGCACAGAAGATGTATCAAACATATAAGGGACACAAGCGTTTCAGCAAACCTAAGCTTGCCCAAACAGCCTTCACTGTCAACCACTATGCAGGAGATGTTACGTACTCAGCAGAGCAATTTCTTGACAAAAACAAGGATTATGTTGTGGCAGAACATCAAGCTTTGCTAGATGCATCTAAGTGCTCTTTTGTCGCCAATTTGTTTCCACCACTTCCAGAAGACGCATCAAAGCAGTCCAAATTTTCATCCATAGGGACCCGTTTCAAGCAACAACTCCAAGCTCTAATGGAGACGCTGAACACAACAGAGCCCCATTATATTAGATGTGTGAAACCAAATGCAGTTCTGAAGCCCGGAATTTTTGAGAACGACAACGTCCTAAACCAACTAAGATGCGGAGGTGTACTGGAAGCTATAAGAATCAGTTGTGCTGGTTATCCAACGAAACGAGCTTTCGATGAATTCCTAGATCGTTTTGTGATGCTAGCAACAGACGTTCCAGAGGGATCCGACGAAAAATCCGCATGTGCTTCGATCTGCAACAAGATGGGTCTAAAAGGCTACCAGATAGGGAAAACAAAGATATTTCTTAGGGCCGGACAGATGGCTGAACTAGATGCAAGAAGAACCGAGGTCTTGGCTGGTGCCACTAAACTCATTCAGAGGCAGATCAGAACTTATCTGACAAGAAAAGAGTTCCTTGGGCAGAAAAGGGCTACAATTTATATGCAAAAACTTTGGAGAGCAAAACTTGCTCGCAAGTTGTATCAAAACATGAGAAGAGAAGCTGCTTCAATTTGTATCCAAAAGAACATTCGTGCTCACAGAGCAAGGAAAAACTATACTAAGCTCCAGGCATCAGCAACAGTTATTCAGACTGGTTTACGGACAATGTCTGCTCGAAACAAGCATAGACACAGAAGAAGAACAAAGGCAGCAATTATAATTCAGAGGGAATGGAGAAGACACCAAGTTCATGAAGCTTATAAGAAGCACAAAAAAGCAACATTAGCATTACAATGTCTATGGAGAGCTAAAGTAGCTCGAAAAGAGCTAAAAAATCTCAGAATGGCTGCCAGAGAAACTGGGGCACTAAAGGAAGCCAAGGACAAGTTAGAGAAACGTGTGGAAGAGCTAACCTGGCGTCTCGAATTAGAGAAGAATCAAAAGGCTGATCTCGAAGACGCCAAAGCACAAGAAATCGCAAAACTACAAAATAATTTAACTGAATTGCAAGAGAAGCTAGATGAAGCCTACGCTGCAATCATACGAGACAAAGAAGCAGCAAAATTAGCCATTGAACAAGCTCCACCAATCATCAAAGAGGTTCCAGTTGTAGATAACACTCAACTGGAGTTACTGAACAGTCAAAACAATGAACTGGAGGTTGAGGTAGCTAAATTAAAAGGAAAAATTAAGGAGTTTGAAGTGAAATGTTTTGCACTTGAGAATGATAGCAGGGCAAGTGTAACTGAAGCAGAAGATGCAAAATCAAAGGCCGTCGAATTTCAAGAAATCATCGAAAGATTACATACGAACCTGTCAAACCTTGAATCCGAAAATCAGGTTTTGCGTCAGCAGGCTTTGGCCGCTTCAACAAGCGTTGAAGAGATTGGAGAGTTAAACAGCCTGAAGGATAAGGTTGCAATTCTAGAGTCAGAAAATGAAACTCTTCGAAGACAGACAGAGTCTGCAGAAAAGACAATGCCTCCTGCAAGAGTTTTTGCGTCTGAAAAGAATCTTGAAAATGAACATCAAACAAAAGAGATTCAGGCAACAAAGGAGCCAAGGAATCCAATCAATGTGTTAGCAAAACAAGGGTCTCTAACAGATAGGCAACAGGAGAGCCATGAGGTGCTTATGAAATGCCTCACCGACGAGAGAAGGTTTGATAACGAAAAATCTGTGGCAGCTTGGATAGTGTACAAGGCATTACTTCAATGGAGATTATTTGAAGCAGAGAAAACAAACATATTTGATAGAATTGTTCATAAGATTCGATCGTCCATTGAGGGCCAAGATGACACAAGGGAACTAGCTTATTGGCTCACAACAAGCTCTACCCTCTTATATCTTCTCCAATCTACACTCAAGTTCAGCAATACAAATAATGCGGCTTCAAGACGTAACAGATCATCCCATGCTACACTATTTGGGAGATTGGTTCAAGGAATGCAACCATCTTCAGTGGGATTGGAAACATCCAGCGGTTACAGTGGGATGGCTGGAATACCAAATGACCAACAGATGGTCGAAGCTAAATATCCGGCTTTACTATTCAAGCAACACTTAGCAGCATACGTTGAGAAAACATATGGAATGATCCGAGACAAATTAAAGAAAGAGATAAATCCATTACTAAATCTCTGTATCCATGCACCAAGACCAACAAGAGCCAAAACCTTGCGAGATGTGACTAAAAGCATCCACTTGACCACAATTGCCAAGCAACAAGCATCATATGTACAGTGGCAGAACATTGTCAACAAGCTTGAACATACCTTGACTTTTATGGCAGAGAACCATGTCCCATCTATGATCACAAGAAAACTCTTCCATCAGGTTTTCTCGTACATCAATGTGCAGCTCTTTAATAGTTTGTTGCTTCGCCGAGAGTGTTGTTCAGTTAGCAATGGAGAATACCTAAAAATGGGCTTGCATGAATTAGAGCAATGGTGCCTGAAGGCAGATGACGAGGCAACACGATCACCATGGGATGAACTTCAACACATAAGGCAAGCAGTGATGTTTCTGGTCTCACATCAAAAGACACAGAAATCATTGGACGAAATCGCAAAAGAGATATGCCCGGTACTAAGCATTCCACAAGTATATCGAATCGGGACTATGTTTTGGGACGACAAATACGGAACTCAAGGACTCTCCCCCGAGGTGATCAATCAGATGAGGAAACTAATGACGGAAGATTCAGCGAACATGACTTACCCTTCTTTCTTGCTAGACGTCGATTCAAGCATTCCTTTCTCAGTGGAAGATGTTTCGCAATCCTTCCACGGCGGTAACATTAGCCTCTCCGACGTCGATCCATCGCCGCTTCTCCGCCAGCGATCTGATTTTCACTTCTTATTCCAGACATTGCCGGAATAA

>human hexose 6 phosphate dehyrogenase sequence

TGAGGCCTGAGGCCTGGGGCGGGTGGCGGCCGGGCTGGCCTTGGCCTCGCGCCTTCCCCTGCGGCCGCCGCGGGCTCCGCGGGCGGTATCGGAGTGTCGTGCGGCGCGTGGCCGCGTGACACGCGCACTTGTCGGAGTGACGGGCCCTGCGGAAGAGGAGGTGCGGCCCAGGGCGCAGGGGAGCCCTCGGGAGCGGGCCCGGCCCTCAGCGCCGCCCCGGCCGTGTCCCGGAGGAGCGGCCTGCGCCGCCGCGCGAGAGGAAGCACCCAGGCATGTGGAATATGCTCATAGTGGCGATGTGCTTGGCCCTTCTGGGCTGCCTGCAAGCCCAGGAGCTCCAGGGACATGTCTCCATAATCCTGCTGGGAGCAACTGGGGACCTGGCTAAGAAGTACTTATGGCAGGGACTGTTCCAGCTGTACCTGGATGAAGCGGGGAGGGGTCACAGTTTTAGCTTCCATGGAGCTGCTCTGACAGCCCCCAAGCAGGGTCAAGAGCTCATGGCCAAGGCCCTGGAATCCCTCTCCTGCCCCAAGGACATGGCACCCAGTCACTGTGCAGAGCACAAGGATCAGTTCCTGCAGCTGAGCCAGTACCGCCAACTGAAGACGGCCGAGGACTATCAGGCCCTGAACAAGGACATCGAGGCACAGCTCCAGCACGCAGGCCTCCGGGAGGCTGGCAGGATCTTCTACTTCTCAGTGCCACCCTTCGCCTATGAAGACATTGCCCGCAACATCAACAGTAGCTGCCGGCCAGGCCCGGGCGCCTGGCTGCGGGTTGTCCTTGAGAAACCCTTTGGCCATGACCACTTCTCAGCCCAGCAGCTGGCCACAGAACTCGGGACCTTTTTCCAGGAGGAGGAGATGTACCGGGTGGACCATTACTTAGGCAAGCAGGCTGTGGCGCAGATCCTGCCTTTCCGAGACCAGAACCGCAAGGCTTTGGACGGCCTCTGGAACCGGCACCATGTGGAGCGGGTGGAGATCATCATGAAAGAGACCGTGGATGCTGAAGGCCGCACCAGCTTCTATGAGGAGTACGGTGTCATTCGCGACGTCCTCCAGAACCATCTGACGGAGGTCCTCACCCTCGTGGCCATGGAGCTGCCCCACAATGTCAGCAGTGCGGAGGCTGTGCTGCGGCACAAGCTTCAGGTCTTCCAGGCGCTGCGGGGCCTGCAGAGGGGCAGTGCCGTCGTGGGCCAGTACCAGTCTTACAGTGAGCAGGTGCGCAGAGAGCTGCAGAAGCCAGACAGCTTCCACAGCCTGACGCCGACCTTCGCAGGTGTCCTAGTGCACATTGACAACCTTCGCTGGGAGGGCGTGCCTTTCATCCTGATGTCTGGCAAAGCCTTGGACGAGAGAGTGGGCTACGCTCGGATCTTGTTCAAGAACCAGGCCTGCTGTGTGCAGAGCGAAAAGCACTGGGCCGCGGCGCAGAGCCAGTGCCTGCCCCGGCAGCTCGTCTTCCACATCGGCCATGGCGACCTGGGCAGCCCTGCCGTGCTGGTCAGCAGGAACCTGTTCAGGCCCTCCCTGCCCTCCAGCTGGAAGGAAATGGAGGGACCACCTGGGCTCCGCCTTTTCGGCAGCCCTCTGTCCGATTACTACGCCTACAGCCCTGTGCGGGAGCGGGACGCCCACTCCGTCCTCTTATCCCATATCTTCCATGGCCGGAAGAATTTCTTCATCACCACAGAGAACTTGCTGGCCTCCTGGAACTTCTGGACCCCTCTGCTGGAGAGCCTGGCCCATAAGGCCCCACGCCTCTACCCTGGAGGAGCTGAGAATGGCCGTCTGTTGGACTTTGAGTTCAGTAGCGGCCGGTTGTTCTTTTCCCAGCAGCAGCCGGAGCAGCTGGTGCCAGGGCCAGGGCCGGCCCCAATGCCCAGTGACTTCCAGGTCCTCAGGGCCAAGTACCGAGAGAGCCCGCTGGTCTCCGCCTGGTCCGAGGAGCTGATCTCTAAGCTGGCTAATGACATCGAGGCCACCGCTGTGCGAGCCGTGCGGCGCTTTGGCCAGTTCCACCTGGCACTGTCGGGGGGCTCGAGCCCCGTGGCCCTGTTCCAGCAGCTGGCCACGGCGCACTATGGCTTCCCCTGGGCCCACACGCACCTGTGGCTGGTTGACGAGCGCTGCGTCCCACTCTCAGACCCGGAGTCCAACTTCCAGGGCCTGCAGGCCCACCTGCTGCAGCACGTCCGGATCCCCTACTACAACATCCACCCCATGCCTGTGCACCTGCAGCAGCGGCTCTGCGCCGAGGAGGACCAGGGCGCCCAGATCTATGCCAGGGAGATCTCAGCCCTGGTGGCCAACAGCAGCTTCGACCTGGTGCTGCTGGGCATGGGTGCCGACGGGCACACAGCCTCCCTCTTCCCACAGTCACCCACTGGCCTGGATGGCGAGCAGCTGGTCGTGCTGACCACGAGCCCCTCCCAGCCACACCGCCGCATGAGCCTTAGCCTGCCTCTCATCAACCGCGCCAAGAAGGTGGCAGTCCTGGTCATGGGCAGGATGAAGCGTGAGATCACCACGCTGGTGAGCCGGGTGGGCCATGAGCCCAAGAAGTGGCCCATCTCGGGTGTCCTGCCGCACTCCGGCCAGCTGGTGTGGTACATGGACTACGACGCCTTCCTGGGATGAGGGCGCCTGTGCCCCTTGCCCGCTTCGCTCCTGTGCTTTCCTTCGCCCGTGTCTTCCCTCCCTTCTCGGCCCCGCCACCTGCCCAGCGTGCCCTGGCTCTCCAGAACCTTCTATCCCACAGTCAGGCCCCAGAGAGGGCAGGACAAGCCTTGTCCCGATGCCTTTGACCGGCAGCTCTGTGTATTGGTGGATAGATGCAGAAACA

>at2g37770 aldo keto dehyrogenase cds

ATGGCAAATGCGATCACATTTTTCAAGCTCAACACCGGCGCTAAGTTCCCTTCGGTGGGTCTTGGAACATGGCAAGCTTCTCCTGGCCTCGTCGGTGATGCAGTCGCCGCGGCTGTTAAGATTGGCTATCGTCACATTGATTGTGCTCAGATCTATGGCAACGAAAAAGAGATTGGGGCAGTTCTGAAAAAATTGTTTGAAGACAGAGTAGTGAAACGCGAGGATTTGTTCATCACCTCCAAACTCTGGTGTACTGATCATGACCCTCAAGATGTCCCGGAGGCATTGAACAGAACTCTCAAGGATCTGCAGCTTGAATACGTCGATCTTTATCTGATACACTGGCCTGCACGGATAAAGAAAGGTTCTGTTGGAATAAAGCCAGAGAACCTTTTGCCTGTAGATATTCCTAGTACATGGAAAGCGATGGAAGCACTATACGATTCGGGCAAGGCACGAGCCATAGGTGTAAGCAATTTCTCTACCAAGAAACTAGCTGATCTCTTGGAGTTAGCTCGTGTTCCTCCTGCTGTTAATCAGGTCGAATGTCATCCTTCTTGGCGACAAACTAAGCTACAAGAATTCTGCAAATCCAAAGGGGTTCACCTAAGTGCATACTCGCCATTAGGTTCTCCAGGGACAACATGGCTGAAGAGCGATGTTTTGAAGAACCCGATACTGAATATGGTTGCGGAAAAACTCGGAAAGAGTCCTGCGCAAGTCGCCCTTCGTTGGGGACTCCAAATGGGTCACAGTGTGCTTCCCAAGAGTACAAATGAAGGAAGGATCAAAGAGAACTTTAATGTTTTCGACTGGTCAATACCCGATTACATGTTCGCTAAGTTTGCTGAGATTGAACAGGCTAGGTTAGTCACTGGTTCCTTCCTTGTTCATGAGACACTAAGCCCTTACAAGTCTATTGAAGAATTATGGGATGGCGAGATATGA

> at5g50700 dehydrogenase/reductase family cds

ATGGAGTTGATAAACGACTTTCTCAACCTAACTGCTCCTTTCTTCACCTTCTTTGGTCTCTGCTTCTTCTTGCCTCCTTTTTACTTCTTCAAGTTCTTGCAGTCTATTTTCTCGACAATTTTCTCTGAAAATCTTTACGGGAAAGTTGTTCTCATCACTGGTGCTTCCTCCGGTATAGGCGAGCAATTGGCATATGAGTACGCATGTAGAGGTGCATGTTTAGCCCTGACCGCCCGAAGGAAGAACCGTCTAGAGGAAGTGGCAGAGATTGCTCGTGAACTCGGATCTCCCAATGTTGTTACCGTTCATGCTGATGTCTCCAAACCTGATGACTGTAGACGAATCGTTGATGACACCATCACCCATTTTGGCAGATTGGATCATCTTGTAAATAATGCTGGGATGACGCAGATTTCAATGTTTGAGAACATTGAAGATATAACGAGGACAAAAGCAGTTTTGGATACTAACTTCTGGGGATCGGTTTATACCACTCGTGCTGCGCTTCCATACCTTAGACAAAGTAATGGTAAGATTGTGGCTATGTCGTCTTCCGCAGCGTGGCTAACCGCTCCAAGGATGAGTTTTTACAATGCAAGCAAAGCAGCTTTGTTGAGCTTCTTTGAGACGATGAGAATTGAGCTTGGTGGCGATGTACACATTACAATCGTCACACCTGGTTATATCGAGTCGGAGCTCACACAAGGCAAGTACTTCTCTGGTGAAGGCGAGTTAATAGTCAACCAAGACATGAGAGATGTTCAAGTAGGACCATTTCCGGTAGCGTCAGCATCAGGATGTGCCAAGTCGATAGTGAACGGTGTGTGCCGGAAACAAAGATACGTGACAGAGCCATCATGGTTTAAGGTGACGTACCTTTGGAAAGTGCTATGTCCGGAGTTGATTGAGTGGGGTTGTCGGTTACTGTACATGACTGGAACTGGTATGTCCGAGGATACTGCACTCAACAAGAGGATCATGGACATTCCTGGTGTACGTAGTACTCTGTACCCGGAATCTATCAGAACTCCAGAAATCAAGTCGGATTAG

